
欢迎报考或保送本实验室的研究生！本实验室具有开放的思维、严谨的逻辑、浓厚的学术氛围、广泛的国际交

流与合作渠道、紧密的产学研合作、一流的设备、优厚的补助、高效的产出，定能助力你的成才。 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

  

 

߽၂ٝރᆴ߽ॅ࠼၂ٝރᆴ߽ॅ࠼၂ٝރᆴ߽ॅ࠼၂ٝރᆴॅ࠼ġġġġ 

1994.9-1998.6 ູ ޭୡᇠഭᆓዀ ഭᆓქ    ഭᆓᆓ༙ 

1998.9-2004.4 ೵છഭᇿܹᆓၴ໶Ⴡᆓქ  ཮سஸ߃ ஛ᆓ༙س 

2004.6-2006.6 Department of Biodiversity & Ecology, Hong Kong University, Postdoctoral Research Fellow 

2006.6-2008.9 Department of Microbiology & Plant Pathology, Texas A&M University, Postdoctoral Research Associate. 
2008.9-2010.5 Department of Biological & Agricultural Engineering, University of California, Davis˨Postdoctoral Research Associate 

2010.5-      ೵છഭᇿܹᆓᏪኺናএથଖᆓᆓዀ ੠༴ ༙س໶ݠༀȣ 

2014.7-      ᎒खഭଖዀഭᇿᏪኺናഭᇿุআᆼ઱ྱၴ໶ჁᏪኺናனቫᆼ઱༬ ᆼ઱኷ 

 

༰೬ူಀ޹ݖᄏ༰೬ူಀ޹ݖᄏ༰೬ူಀ޹ݖᄏ༰೬ူಀ޹ݖᄏġġġġ 

ˤ1˥SCI ዙᎀ International Biodeterioration & Biodegradation ،ႁˤ2008ഐᎃઅ˥˷  

ˤ2˥᎒खၴ໶ჁᆓহڋჃ஛༜ 

ˤ3˥᎒खၴ໶ჁᆓহᏪኺၴ໶ჁᏈႁহᎹ๬ 

 

ㆶԁㆶԁㆶԁㆶԁφφφφᕖ⪔⿅ᕖ⪔⿅ᕖ⪔⿅ᕖ⪔⿅θኧђ⌦ᆿӰθ废974 ᒪ࠰⭕ӄኧђⴷ⌦ᆿᐸȾ德004 ᒪ 4 ᴾ

൞঍Ӣߒѐཝᆜ㧭⨼ᆜঐ༡ᆜփ大：德004 ᒪ 授 ᴾ䎭ݾ੄൞俏⑥ཝᆜȽ㗄ള

ᗭށ㩞ᯥߒᐛཝᆜȽࣖᐔཝᆜᡪ㔪ᯥ࠼ṗԄӁঐ༡੄⹊ガȾ德0废0 ᒪ 4 ᴾ

䎭֒Ѱ঍Ӣߒѐཝᆜ儎ቸ⅗ᕋ䘑ӰᢃԱ঍Ӣߒѐཝᆜ䍺Ⓠф⧥ູ〇ᆜᆜ

䲘ᮏᦾθঐ༡⭕ሲᐾȾ德0废3 ᒪޛ䘿ᮏ㛨䜞᯦ь㓠Վ⿶Ӱᢃθ德0废4 ᒪ 授 ᴾ

θ德0废授ࡈ〇䲘㤧ᢃ䇗ߒ䘿ѣളޛ ᒪޛ䘿〇ᢶ䜞ѣ䶈ᒪ〇ᢶ᯦ࡑ亼ߑӰᢃȾ

⹊ガᇚ⹊⭞࡟ガᡶᗤ⭕⢟䍺Ⓠф⹊ࡈѐ॰ߒѐ䍺Ⓠфߒ〇䲘ߒԱѣള޲

ガ઎θঐ༡⭕ሲᐾȾѱ㾷ԄӁṯ䱻ᗤ⭕⢟ф⭕⢟㛛ᯏȽߒѐᓕᔹ⢟䍺Ⓠ

ौ࡟⭞Ƚᗤ⭕⢟㨂〃ؓ㰅⹊ガȾ：

ಬི೉ġᆇܬব A609 

͗٤೉ġᆇܬব C602 

Telġ   025-84396477 

Email:rfzhang@njau.edu.cn 

     zhangruifu@caas.cn 

઒࠸ಬི೉ఆၔ ͺ࠸ಬི೉ఆၔ 



ˤ4˥᎒खၴ໶Ⴡᆓহഭᇿၴ໶ჁᏈႁহႁ኷ 

ˤ5˥᎒खဵ๞ᆓহ஛༜ 

ˤ6˥᎒खဵ๞ᆓহဵ๞໶Ⴡና໶ইᏈႁহႁ኷ 

ˤ7˥᎒ख፴Ⴡቒᇤናࠪ௛ᆓহ໶Ⴡናቸ৒ࠪᏈႁহႁ኷ 

ˤ8˥᎒खഭଖዀၴ໶ჁᏪኺ༯৥Ȣ٢׏ናࠂ૤னቫۺᅐ္ߕ༱ჟଖᆓਈ 

ˤ9˥᎒खഭଖዀഭᇿᏪኺናഭᇿุআᆼ઱ྱၴ໶Ⴡᆓଖڌއއ 

ˤ作资˥᎒खഭᇿၴ໶Ⴡ૬᎘٢ࣸ׏஛᎒ᅒᎹ๬ 

ˤ作作˥खਈၴ໶ჁᏪኺ࣎ᄝ࡞Ⴣඟ྾ࣀᐗႁ኷হڋჃ࡯Ꮉ๬ˤࡸዶ๩˥ 

ˤ作2˥ഭᇿىഭᇿၴ໶ჁᏪኺ༯৥ና٢׏᎚އ༏ᇕ༬Ꮉ๬ 

ˤ作3˥ੁྍ໻ࣨ࿻ቸ৒࠯ොჁᏪኺই࢝৲ཏᆼ઱᎚އ༏ᇕ༬࡯Ꮉ๬ 

ˤ作4˥ݾශ઀ഭᇿࠪى௛ජ໯ݫ৽ႁ኷হႁ኷ 

ˤ作5˥ഭᇿݼࢹىᎌோ਼໤ናࣸ஛Ꮘਈ፺ݠᐉᏈਈ 

ˤ作6˥ȶၴ໶Ⴡᆓዙᎀȷ،ႁ 

߽༰ٝᆴ߽༰ٝᆴ߽༰ٝᆴ߽༰ٝᆴ 

ଖ໶੠ᆓת ȶ˶Ꮺኺএથ໶Ⴡ৲ཏȷᏈᇿ؄ᅬଞڴ 

ᆼ઱໶੠ᆓ ȶ˶ဵ๞ၴ໶Ⴡᆼ઱ઌጝȷȢȶଖ৲౅႖ᅂᐗȷ 

ཙֺࡎ຿ཙֺࡎ຿ཙֺࡎ຿ཙֺࡎ຿ġġġġ 

ď唑Đ ٔޝฑಓ๞ٔޝฑಓ๞ٔޝฑಓ๞ٔޝฑಓ๞ူฑಓ๞ׇॸူฑಓ๞ׇॸူฑಓ๞ׇॸူฑಓ๞ׇॸġᄑ๞ٔޝฑಓ๞΄ࢡᆴಾᄑ๞ԅԛّ֝ݮ࿙ᆦē࡮ပҼࠩᄑ๞ಓЩ、ඔדཱྀغԅပ໒໿ۤ

๫ೌ、ယӽളᅖᄑ๞ԗࢦಓ๞ူׄಓ๞઩ࡂ、໘ᅙളᅖᄑ๞྽ᄥිҎψڽԉٟટēճᄑ๞ಓЩۤࢢߒပᄷྑ࿵ູ。ٔ

ॸСྜᄷྑюၔᄍׇڳပᄷྑޮᄔ。ಓ๞ׇॸྸюนแ࡮ޔԅಓ๞ׇॸԉ૊ဈฑಓ๞ᄥͬܬ৓ౄ֟ࢗฑಓ๞ճဟޝ

ྡྷēၽҼࠩ߈ׇܤಠ႙໒、ඔغ૊Сଶଶᄩֺੋ݈֟ᄷྑᆴဈ。࠭ભࣿēแڳಓ๞ׇॸСྜྻભ࢈ 20%ԅമէ႙Щē

Ӿ 2015ભēӒӾॴ 1100տޥಓС୲ྜ、2200տّԈޚСଶ、Сટбڶ 1000ฃյ、Сᄔ࠭ 200࿁၍ԅڟ੦。ӬҶׇ

ॸᆙ඘౨ࢡēแڳಓ๞ׇॸڟ੦໌ࠀܮ。ຫᄥಓ๞ׇॸ࿫ဈԅᅖྑାࡀᄍྡྷಾୣජ޷࿫ဈ໒ڴԅϢืՇ໿。ճಓ๞ׇ

ॸᄯԅฑಓ๞ၽ؏ၶٔࡂܬޝᄯԅࡉჺՇᄒݯᄥۤಓ๞ׇॸԅᆴဈݯसཙߜࡎပᅙဟҶٔ·౨֟Ⴚ෌୅ಓ๞ׇॸା

ԅҼޝशᆑᄑ๞ٔדᄵēୣᄯࢉԉಾᅖྑ࿫ဈࢉটٔ、ࢉਞઁ、ࢉӦͦެ、ࢉئ೬ۤСଶඔ٢सৢᄆъ。཈᜙ޏԅࡀ

ಓ཈᜙ࢉئႽԈޚಓ๞ׇॸСଶರဈࢉᄵԅ 55%ྻ ౨。·ಬི೉ถఁٔޝပ࿍ฑಓ๞ᆇၗೌॆނဈēߙोॴٔޝပ࿍

ฑಓ๞ᆇၗ࣏ēᄗӽ୲ྜ֟ࢗॴտّٟટฑಓ๞ׇॸСଶ。ྻಓ๞ׇॸᄯַڜರဈԅٔޝҼಓ཈᜙ٔူୣރࢉئຂܚ

ᆴนཙࡎճເēࠓ๥ॴୣၽᄑ๞ٔޝՇᄒԅדᆐԸࣅฉ৮ྻރᄑ๞ٔຂדਿ๞ԅࠚӽᆴဈē֟ ຣॴܚٔ-ࢉᆴ໘ලҼࠩ

ᄑ๞ಓЩԅ໭ݯᄥēТೄॴಓ๞ׇॸۤပݯफׇॸඔිغ௻ᄩ२ԅි௻ฑಓ๞༰ݯस。  



  

 सݯҼࠩᄑ๞ಓЩԅᆴဈޝٔࢉئᄥ੦಴෍        ཈᜙ݯᆴܚളᅖᄑ๞ٔຂူࢉئҼಓ཈᜙ޝٔ   

ď2Đ૊ྜ׌୹๞ᆇၗܤ૊ྜ׌୹๞ᆇၗܤ૊ྜ׌୹๞ᆇၗܤ૊ྜ׌୹๞ᆇၗॆܤဈॆဈॆဈॆဈ 

แંڳ஍ਤભСಓၟ 6000ฃյҢཱྀדᆇၗԅڅ඘ပ׌ݯ୹๞ēူҮලನēแંڳ஍ਤભྑ່ۛ 5900տฃյҢཱྀדᆇၗ

ԅׇܤēಓСუ໔ׇܤ႕ྑ່ۛแڳ 5%ᆰဗԅਟ൲ۤඟ௶୷ԉϢࢶၼಓᆇၗē֗უ໔דׇཱྀܤᄚပ 30-40%́ ᆴ๞Ӳॆޑဈē

۳ӖϦד΄൅ಞख׎ॴ。ѩॆדဈ૊ྜပ׌ݯ୹๞ᆇၗಓСပݯफׇॸୣݧ൐ަؘغᄔСଶē່ޛઌॴ૊ྜ׌୹๞֗ͬܙॴ

૊ྜࡂܬēྙඹׇڶॸॆܤဈඔಖॴٖԙᄩ२ēඹୣڶ൐ᆇၗॆܤဈාࡅඔغॴ૊ྜСᄔēน༶ܬ૊ྜ֟Ⴚඔޏ٢೬ᄆъ。

·ಬི೉ނೌַڜ౑༪૊ྜပ׌ݯ୹๞غ໒ᅧܤԅฑಓ๞ᆇၗēཙ׌ࡎ୹๞ᅧڶܤёᄯԅฑಓ๞ރಓڶܤёē֟ࢗॴඔغᅧ

ᅉԅࢉ໒հׇௗਞغē՟ᆑ෻юॴྡྷᅉࡎ໻ॴᄷԤཙࠩࠓߦܤճઁᄩຘปഭफԅฑಓ๞ᅧ。ྼٝୣރޔᄵࠄ໒৑ԅฑಓ๞ܤ

௦ݮ࿙ᆦЉ༝、ଳࠄ、ᅟೄēྻࢉ؞ރᅉճϢල൯ၗԘ๞ďტൺ、ຘปഭ、ઁࡪൺ、ӿجĐԅᅧৃູ࿫ēඹڶᅧৃᆦד๥௲

Շॴࢉᅉϵူઁᄩຘปഭफᅧܤԅߏڑਝຂݮୣރ࿙ēߙोॴუ໔ݮ࿙࿓ၗغ໒ζӒԅ߾੻ރഔᅱყࢉζӒളᅖ඘ຂ。ճୣ

ᄯԅෳ஭୎ࡪൺਝ、ઝ஭୎ࡪൺਝ、୎඄ൺ፣ਝ、ຘป֝ൺ෢ிਝ、ઁࡪൺਝྡྷރ໔؃ᅙਝԉࠩ໻ॴҢۤܤਝ༰໿ᄩރ໘ල

ᆴဈݯᄥཙࡎēݦԄॴϦۦ؏דਝᄥޔēТೄॴຘป֝ൺ෢ிਝҼࠩຘปഭਝ໒৑ԅדᆐݯᄥ。 

ᅖћࢻඕᅖћࢻඕᅖћࢻඕᅖћࢻඕġġġġ 

ď1Đ “०ᆦדຂහ ResD/EԸޝٔࣅҼಓࠓࢉԮט཈᜙ࢉئ SQR9ٔޝՇᄒԅדᆐݯसཙ31572214”ࡎēޥڳᆑ௶ࢳ༰ޥڳࠡݮᆑ௶ࢳ༰ޥڳࠡݮᆑ௶ࢳ༰ޥڳࠡݮᆑ௶ࢳ༰ࠡݮ

ੋ౨ົંੋ౨ົંੋ౨ົંੋ౨ົંē75.8ฃē2016.1-2019.12. ᅖћ。 

ď2Đ “ٔޝҼಓࢉ Bacillus amyloliquefaciens SQR9ူᄑ๞ٔຂדਿ๞ܚᆴԅדᆐݯसཙࡎ”ē41271271ēޥڳᆑ௶ࢳ༰ޥڳࠡݮᆑ௶ࢳ༰ޥڳࠡݮᆑ௶ࢳ༰ޥڳࠡݮᆑ௶ࢳ༰ࠡݮ

ੋ౨ົંੋ౨ົંੋ౨ົંੋ౨ົંē75ฃē2013.1-2016.12. ᅖћ。 

ď3Đ “ٔޝပ࿍ࢉၽᆴ๞ٔζ໹юಓ๞੧ԅݯस੦໸ူԸࣅཙࡎ”ē31330069ēޥڳᆑ௶ࢳ༰ࠡݮᄷԤົંޥڳᆑ௶ࢳ༰ࠡݮᄷԤົંޥڳᆑ௶ࢳ༰ࠡݮᄷԤົંޥڳᆑ௶ࢳ༰ࠡݮᄷԤົંē312 ฃē

2014.1-2018.12. ϵަ。 

ď4Đ “໭໸૊ྜฑಓ๞ׇ໒ᄥޔԅҗᄥ”ē2013AA102802ēޏࢳϦޏࢳϦޏࢳϦޏࢳϦ 863 ົંົંົંົંē827ฃē2013.1-2017.12ēᅖћ。 

ď5Đ “߽၂Ϧ໭ಷޠည༎ఆϬᆇᅙܣޙ” ߽၂Ϧē50ฃ၍ē2014.1-2016.12,ᅖћ。 

ď6Đ “ಓֽࢉ Bacillus amyloliquefaciens SQR9ၽᄑᅉٔζၐสඨߑຏ໹юಓ๞੧ԅӱ͂ᆦέܤཙࡎ”ē20110097110002ē߽߽߽߽

၂ϦϐಶԤϐӽࠡݮ၂ϦϐಶԤϐӽࠡݮ၂ϦϐಶԤϐӽࠡݮ၂ϦϐಶԤϐӽࠡݮē12ฃē2012.1-2014.12ēᅖћ。 



ď7Đ “ฑಓ๞ပׇݯСྜ֟Ⴚᄯԅޏߏڑ೬ཙࡎ”ē2011BAD11B03ēޏࢳϦޏࢳᄆъޏࢳܣޙϦޏࢳᄆъޏࢳܣޙϦޏࢳᄆъޏࢳܣޙϦޏࢳᄆъܣޙē255 ฃē2011.1-2015.12ēࢻඕ

ᅖћ。 

ď8Đ “஽ભؤڀఆϬଁཱྀူ࿤ࠩ80900205-03”ܣޙēߞപಘညಽ༰ߞંົಁߙࢳപಘညಽ༰ߞંົಁߙࢳപಘညಽ༰ߞંົಁߙࢳപಘညಽ༰ંົಁߙࢳē10ฃē2011.7-2012.7ēᅖћ。 

ď9Đ “ઁัغᄩຘปഭਝᄥޔԅཙ֟ރ໘ලᆴဈݯसཙࡎ”ē03-06J0425ēᄯུࢳ·ݮ໎غཙྜ๠׎ᄯུࢳ·ݮ໎غཙྜ๠׎ᄯུࢳ·ݮ໎غཙྜ๠׎ᄯུࢳ·ݮ໎غཙྜ๠׎ē40ฃē2010.11-2012.11ē

ᅖћ。 

ď10Đ “઒࠸૊ྜӖ༰غЊұ࿤ࠩఆϬࢳཙ୳Վ׎࠼”ē680-804103ē઒࠸૊ྜӖ༰ē50ฃē2010.5-2015.5ēᅖћ。 

ď11Đ “ပݯঀ૊ྐഃࠓਝݮ࿙ഃ଼ᅧྭԅדᆐ҄ݮཙࡎ”ē30400014ēޥڳᆑ௶ࢳ༰஽ભޥڳࠡݮᆑ௶ࢳ༰஽ભޥڳࠡݮᆑ௶ࢳ༰஽ભޥڳࠡݮᆑ௶ࢳ༰஽ભ20 ,ࠡݮฃē2005.1-2007.12ēᅖћ。 

˄12˅  “૊ྜᆇၗူࡂܬ༰ࢳಓ๞༰ཙࡎҗ໭࿤ᄦݮԙď111ົંĐ”ēB12009ē߽၂Ϧ、ޥڳෳڳᅥࡥޥē2012.1-2016.12ē 

ᄯֺؤڀϵަ。 

ᅥॆᅥॆᅥॆᅥॆġġġġ 

ďďďď1ĐĐĐĐ    ਥڳᅥॆ Zhiliang Fan, Takao Kasuga, Weihua Wu, Xiaochao Xiong, Ruifu Zhangē2012ēBiochemical platform for fuels and 

chemicals production from cellulosic biomassēUS Patent: 20120129221A1 

ďďďď2ĐĐĐĐ    ֟ޥڳੜᅥॆēहഈକē჆ఫ׾჆ఫ׾჆ఫ׾჆ఫ׾ēēēēߙߠՊēӚ஽ܟēӁᄯॆēߒۥē 2005ē ྡྷᄵసᒚঀ૊ྐϷঝୣރࢉࠓߦಓСԅ

 。ē CN200410044951.5ޔࢉ

ďďďď3ĐĐĐĐ    ֟ޥڳੜᅥॆēहഈକēڄोףēߒۥē܀஽ē჆ఫ׾჆ఫ׾჆ఫ׾჆ఫ׾ēēēēߙߠՊē2006ēྡྷᄵ໬ছঀ૊ྐϷঝୣރࢉࠓߦಓСԅޔࢉē

CN200510022545.3。 

ďďďď4ĐĐĐĐ    ֟ޥڳੜᅥॆēಋୣఔĢहఔĢঞࢋ܃ĢܻఓĢำҝཀྵĢ჆ఫ׾჆ఫ׾჆ఫ׾჆ఫ׾ĢதІІĢ౴ᨛ ྡྷᄵ෢՝ഃࠓϲᆎφಓС૊ဈ̜ݮ

ശׇԅ2014/6/25 ྼٝރޔࢉ, CN201410089043.1 

ďďďď5ĐĐĐĐ    ֟ޥڳੜᅥॆēಋୣఔĢॣ໋ॾĢहఔĢܻఓĢำҝཀྵĢ჆ఫ׾჆ఫ׾჆ఫ׾჆ఫ׾Ģಋγ ྡྷᄵ௦၍؏ۦฑಓ๞ׇॸୣރᄥ΁ֺ֥ۤ࿫

ဈ  2014/8/20, CN201410114967.2.  
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(29) ᵡছˈᕐ⪎⾿ᕐ⪎⾿ᕐ⪎⾿ᕐ⪎⾿ˈፄѝ࡙ˈᵾ亪呿型  微崔崔总害微崔崔总害微崔崔总害微崔崔总害аṚᵰ㲛অ䱽䀓㓶㧼Ⲵㆋ䘹о⭏⢙ᆖ⢩ᙗ⹄ウˈইӜইӜইӜইӜߌъབྷᆖᆖᣕߌъབྷᆖᆖᣕߌъབྷᆖᆖᣕߌъབྷᆖᆖᣕ害害害害 微控˄废˅̟ 废崔崔婷废崔总害 

(30) ፄѝ࡙ˈᕐ⪎⾿ᕐ⪎⾿ᕐ⪎⾿ᕐ⪎⾿ˈօڕˈᵾ亪呿型 微崔崔微微崔崔微微崔崔微微崔崔微害 ሩ⺍ส㤟䞊䱽䀓㧼 系总 Ⲵ࠶⿫ǃ䱽䀓ᙗ䍘৺สഐᐕ〻㧼Ⲵᶴᔪˈᗞ⭏⢙ᆖᣕᗞ⭏⢙ᆖᣕᗞ⭏⢙ᆖᣕᗞ⭏⢙ᆖᣕ害 慧微唑废)果废景婷微控害 


